
NCATS	
  Tripod	
  Site	
  Tutorial	
  



Tripod	
  Site	
  

•  Go	
  to	
  h3ps://tripod.nih.gov/matrix-­‐client/	
  using	
  
Chrome	
  or	
  Firefox.	
  	
  Do	
  not	
  use	
  Internet	
  Explorer!	
  

•  Click	
  “Login”	
  in	
  top	
  right	
  corner	
  
•  Username	
  and	
  Password	
  must	
  be	
  created	
  by	
  Raj	
  
•  Once	
  you	
  are	
  logged	
  in,	
  folders	
  you	
  have	
  access	
  to	
  will	
  
display	
  in	
  the	
  leR	
  panel	
  



Viewing	
  and	
  Downloading	
  Data	
  

1.  Click	
  on	
  your	
  Assay	
  of	
  interest	
  in	
  the	
  leR	
  panel	
  
2.  Click	
  the	
  Heatmap	
  Icon	
  to	
  view	
  dose	
  response	
  

curves	
  (single	
  agent	
  screen)	
  or	
  matrix	
  
(combinaYon	
  screen)	
  

3.  Click	
  the	
  List	
  Icon	
  to	
  view	
  individual	
  informaYon	
  
for	
  each	
  compound	
  or	
  combinaYon	
  screened	
  

4.  Click	
  the	
  QC	
  DiagnosYcs	
  Icon	
  for	
  QC	
  informaYon	
  
on	
  that	
  assay	
  



Viewing	
  Data	
  Online	
  

•  Click	
  on	
  the	
  VHL	
  Kidney	
  Cancer	
  folder	
  on	
  the	
  right	
  
panel	
  

•  Then	
  click	
  View	
  on	
  the	
  far	
  right	
  







Only	
  10	
  compounds	
  will	
  
display	
  by	
  default.	
  	
  To	
  
display	
  everything,	
  
select	
  all	
  in	
  the	
  pull	
  
down	
  menu	
  then	
  click	
  
the	
  refresh	
  bu3on.	
  

Download	
  all	
  
data	
  here!	
  

Clicking	
  on	
  any	
  of	
  the	
  headings	
  will	
  
sort	
  all	
  the	
  data	
  by	
  that	
  column	
  





Download	
  this	
  specific	
  matrix	
  data	
  

Red	
  wells	
  =	
  viability	
  readout,	
  values	
  
are	
  from	
  CTG	
  
Green	
  wells	
  =	
  synergy	
  assessment	
  
based	
  on	
  viability	
  readout	
  









How	
  to	
  Add	
  a	
  New	
  Assay	
  

1.  Login	
  to	
  the	
  tripod	
  site	
  
2.  Click	
  the	
  folder	
  in	
  the	
  leR	
  panel	
  that	
  you	
  

want	
  to	
  add	
  the	
  new	
  assay	
  to	
  
3.  Click	
  “New	
  Assay”	
  at	
  the	
  top	
  of	
  the	
  page	
  
4.  Fill	
  in	
  informaYon	
  
5.  Click	
  “Create	
  Assay”	
  
6.  Refresh	
  browser	
  and	
  your	
  new	
  assay	
  will	
  

appear	
  





Fill	
  in	
  New	
  Assay	
  Details	
  

Choose	
  Project	
  from	
  pull	
  down	
  menu	
  
Select	
  MIPE	
  version	
  from	
  pull	
  down	
  menu	
  

This	
  name	
  should	
  be	
  something	
  for	
  you	
  to	
  idenYfy	
  the	
  assay	
  



Fill	
  in	
  New	
  Assay	
  Details	
  

The	
  qHTS	
  protocol	
  name	
  must	
  be	
  filled	
  in	
  for	
  the	
  data	
  to	
  display	
  on	
  the	
  site	
  

The	
  run	
  date	
  can	
  be	
  the	
  date	
  the	
  experiment	
  started	
  or	
  ended	
  



Fill	
  in	
  New	
  Assay	
  Details	
  

Experimental	
  Details	
  Here	
  (#	
  of	
  cells	
  per	
  well,	
  did	
  plate	
  sit	
  overnight	
  
before	
  compound	
  addiYon,	
  did	
  something	
  go	
  wrong	
  during	
  plaYng,	
  
etc)	
  



How	
  to	
  Edit	
  an	
  Assay	
  

1.  Click	
  the	
  arrow	
  by	
  the	
  folder	
  in	
  the	
  leR	
  panel	
  
to	
  display	
  all	
  assays	
  

2.  Click	
  on	
  the	
  assay	
  you	
  want	
  to	
  edit	
  
3.  Click	
  “Edit	
  Assay”	
  in	
  the	
  top	
  leR	
  
4.  Fill	
  in	
  informaYon	
  
5.  Click	
  “Save	
  Changes”	
  
6.  Refresh	
  browser	
  and	
  changes	
  will	
  appear	
  





Edit	
  Assay	
  Details	
  



Viewing	
  and	
  Downloading	
  Data	
  

1.  Click	
  on	
  your	
  Assay	
  of	
  interest	
  in	
  the	
  leR	
  panel	
  
2.  Click	
  the	
  Heatmap	
  Icon	
  to	
  view	
  dose	
  response	
  

curves	
  (single	
  agent	
  screen)	
  or	
  matrix	
  
(combinaYon	
  screen)	
  

3.  Click	
  the	
  List	
  Icon	
  to	
  view	
  individual	
  informaYon	
  
for	
  each	
  compound	
  or	
  combinaYon	
  screened	
  

4.  Click	
  the	
  QC	
  DiagnosYcs	
  Icon	
  for	
  QC	
  informaYon	
  
on	
  that	
  assay	
  



Viewing	
  Data	
  Online	
  

•  Click	
  on	
  the	
  VHL	
  Kidney	
  Cancer	
  folder	
  on	
  the	
  right	
  
panel	
  

•  Then	
  click	
  View	
  on	
  the	
  far	
  right	
  







Only	
  10	
  compounds	
  will	
  
display	
  by	
  default.	
  	
  To	
  
display	
  everything,	
  
select	
  all	
  in	
  the	
  pull	
  
down	
  menu	
  then	
  click	
  
the	
  refresh	
  bu3on.	
  

Download	
  all	
  
data	
  here!	
  

Clicking	
  on	
  any	
  of	
  the	
  headings	
  will	
  
sort	
  all	
  the	
  data	
  by	
  that	
  column	
  





Download	
  this	
  specific	
  matrix	
  data	
  

Red	
  wells	
  =	
  viability	
  readout,	
  values	
  
are	
  from	
  CTG	
  
Green	
  wells	
  =	
  synergy	
  assessment	
  
based	
  on	
  viability	
  readout	
  









Support	
  

•  If	
  you	
  are	
  having	
  issues	
  with	
  the	
  site	
  itself	
  
(login	
  problems,	
  misssing	
  projects,	
  etc),	
  please	
  
contact	
  Raj	
  Guha	
  at	
  guhar@mail.nih.gov	
  

	
  


